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INTISARI

Strain Eschernichia coli (E. coli) tertentu dopat menyebabkan penyakit
serius, sehingga mengidentifikasi strain berbahaya dengan akurasi tingg
merupakan priontas dalam mendukung kesehatan masyarakat dan keamanan
pangan. Namun, metode pembelsjaran mesin tradisional, seperti Decision Trees.
seringkali tidak cukup tangguh untuk menangani kompleksitas data biologis.
Penelitian ini :Tuuqbﬁlﬁ solusi’ dengan mengevaluasi secara sistematis tujuh
metode ensemble, Vaity m Gradient Boosting, XGBoost, LightGBM,
Random Forest. Bugging. dan Stacking. menggunakon dataset yang mencakup 336
sampel E. coli dengan delapan fitur biologis. Modelamodel ini dievaluasi
berdasarkan akurasi, presisi. recall, dan skor F1. dengnn optimasi parameter untuk
mendapatkan hasil terbaik. Hasil peneitian menunjukkan hahwa XGBoost lebih
unmim akurnsi, recall, dan skor Fl sebesar 88% &mﬂﬁiﬁ{ F87%,
menmmgmﬂi metode lain. Penelitinn mi memiliki keunggulan bﬂnpt]lﬂhﬁ‘nlan
kﬂnpw dolam  membandingkan  berbagai  metode Emsem& secara

T ':'_.'._'Wdengmpemnpmmmlmbmtmsmmhkubmmmm
m;ﬂ.ihn keakuratan hasil. Selain itu, pendekatan nmmﬂahhﬂukhﬁﬂh efektif
daliam menangani pola data yang kompleks dan mengurangi bias dalam klasifikasi
strain bakteri. Temsuaun in nmnhmknn kontribusi mdﬁﬂﬂnn,;uﬁu kerangka
kerja praktis untuk meningkatkan diagnostik hbmltﬂlm't dan pengawasan
kﬁehmwm:dﬂhtﬁﬁ pumb@nﬁmesm yang lebih cepat,
lebih andal, dan dapat dltempl:n.n untuk lingkungan: industri dan Klinis. Penelitian

ini- memperluas mhm%ﬂpﬂyﬁiﬂd&mhle dalam klasifikasi
data mikrobiologi dan memberikan arah baru untuk teknologi diagnostik modem.

Kata Kuncl: kinerja klasifikasi, decision tree, metode ensemble, klasifikasi

escherichia coli, machine learning.



ABSTRACT

Certain stroins of Excherichia coli (E. colil can couse serious illness, so
identifving dangerous strains with high accuracy is a priority in supporting public
health and food safety. However, troditioaid s woltine learning methods, such ox
the complexite of binlogical

L prcision of 8754, opesformin oter
tage of a comprohensive approach in comparing
leancously, accompanied by the application

This research expands
microbiological dara ol
diggnostic technology
Keywords:  classification  performance,  decision  gree, ensemble  methods,
excherichia cali elassification, machine learning
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